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樹木潰瘍病主要由真菌侵染所致，在引起病害的多種病原

真菌中，葡萄座腔菌屬(Botryosphaeria spp.)是重要的一屬。該

屬真菌屬於座囊菌綱(Dothideomycetes)，是一類世界性分佈的

真菌，種類非常豐富，寄主範圍十分廣泛。此屬的某些病原菌

是水果及木本植物的重要病原，引起的症狀包括葉斑、枝枯、

梢枯、莖腐、果腐、潰瘍及流膠等，進而可能導致樹木死亡。

葡萄座腔菌屬的大部分成員多具有廣泛的寄主範圍，當其寄主

植物遭遇到逆境或壓力時，便有機會造成廣泛的病徵。比較常

見的病害有側柏枝枯病、木瓜與芒果蒂腐病、番石榴莖潰瘍

病、桃梅等核果類果樹流膠病及櫻花流膠病等。近年來台灣

種植之樹木常出現枝枯或樹幹潰瘍流膠等情形，如各地之木

棉樹枝幹出現黑色潰瘍腫塊，以及苦楝樹皮出現縱裂流膠病

徵，而國內並無此兩種病害之相關研究發表，我們試圖分離造

成該兩種病害之病原菌，並進行分子鑑定，顯示 Lasiodiplodia 
theobromae 及 L. pseudotheobromae 兩種葡萄座腔菌屬真菌極

有可能為造成此兩種病害的病原菌。木棉潰瘍病已在全台灣普

遍的發生，遭受此病害感染之木棉樹會大量出現黑色潰瘍腫塊

影響觀感及市容，可能導致整棵樹木愈來愈衰弱，嚴重時亦可

能造成樹木死亡。而其近緣的病原菌 L. pseudotheobromae 則

可能是造成苦楝流膠病的病原菌。在確定病害病原之後可進行

相關防治研究及健康管理策略的擬定，將有助於降低此類病害

發生情形。

關鍵詞：木棉、苦楝、潰瘍病、流膠病

緒  言

樹木潰病病主要由真菌侵染所致，在引起病害的多種病原

真菌屬中，葡萄座腔菌屬(Botryosphaeria spp.)是重要屬之一。

該屬真菌屬於座囊菌綱(Dothideomycetes)，是一類世界性分佈

的真菌，種類非常豐富，寄主範圍十分廣泛(7, 21)；此屬的某些

病原菌是水果及木本植物的重要病原，引起的症狀包括葉斑、

枝枯、梢枯、莖腐、果腐、潰瘍及流膠等，進而可能導致樹

木死亡(8, 14, 16, 25, 28, 29)。Botryosphaeriaceae的大部分成員多具有廣

泛的寄主範圍，而且已被確認為成功的伺機病原(opportunistic 

pathogens)，也就是說當其寄主植物遭遇到逆境或壓力時，便

有機會造成大量的明顯病徵(15, 26, 30)。比較常見的病害有木瓜與

芒果蒂腐病、番石榴莖潰瘍病、桃梅等核果類果樹流膠病及櫻

花流膠病等。另外還可引起根腐病(root rot)或領腐病(collar rot)

導致整株樹的枯死。葡萄座腔菌屬所致林木及果樹病害，使得

木材品質降低，經濟林產量降低，果實腐爛變質，造成嚴重的

危害和經濟損失。

Lasiodiplodia theobromae 是Botryosphaeriaceae的成員之

一，廣泛且活躍分布於熱帶和亞熱帶地區，高溫多濕的氣候有

利於病原菌的發生(4, 23, 24)。它也是人類病原體的一種，有報告

指出它會引起角膜感染及皮膚病(23, 33），並且是高達500種植物

寄主的植物病原菌(23)。芒果蒂腐病首先發生於緬甸，隨後斯里

蘭卡、美國、菲律賓、模里西斯、泰國、印度及澳洲亦有報告
(14, 20, 27)。印度也曾報導本病原菌可感染梨、橡膠樹、林投及玉

米(11, 34, 26, 31)。在委內瑞拉，Cedeño與Palacios-Pru報導本菌會引

起檸檬及柳橙的流膠病(5)；Phipps(22)及Filer(9)則分別記載美國花

生領腐病(collar rot)及美國梧桐潰瘍病的發生。在奈及利亞，

Arinze(2)及Okonkwo(19)分別記載本菌造成甘藷、樹薯、山藥的儲

藏性軟腐病，以及香蕉果腐病。台灣亦記載多種作物受害，大

多為果實貯藏型病害，包括芒果、木瓜、柑橘果實蒂腐病、香

蕉軸腐病、萊豆苗莖枯病、番石榴果腐病、蓮霧黑腐病、波羅

蜜果腐病(10)等，樹木受害記錄則有馬拉巴栗編辮苗黑腐病及番

石榴莖潰瘍病等(32, 37)。L. pseudotheobromae 當初被鑑定為 L. 
theobromae，是最近從被分離出來的隱蔽種(cryptic species)(1) 。

該物種來自非洲，歐洲和拉丁美洲的森林和果樹。越來越多

的證據顯示，L. pseudotheobromae 如同 L. theobromae，具有

廣泛的全球分部及宿主範圍(3, 17, 35)，台灣相思，南洋楹，桉樹

屬，芒果山毛櫸和泡桐都為這一物種的寄主(39)。

近年來台灣種植之樹木常出現枝枯或樹幹潰瘍流膠等情

形，如各地之木棉樹枝幹出現黑色潰瘍腫塊，初期腫塊分部較

為零星(圖一A)，中期腫塊逐漸增加甚至接合(圖一B)，後期則

全樹皆被黑色腫塊包覆(圖一C)。另外我們亦發現苦楝樹皮出

現縱裂流膠病徵(圖二)，而國內並無此兩種病害之相關研究發

表，我們試圖分離造成該兩種病害之病原菌，並進行分子鑑

定，顯示 L. pseudotheobromae 與 L. theobromae 兩種葡萄座腔
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病原菌菌絲全核酸萃取

此方法依據Hung 等人發表之核酸抽取方法修改後進行，

主要步驟簡述如下：用微量吸管頭刮取培養基上菌絲，置入

離心管內，利用磨蟲棒加以磨碎後，加入1.5 mL CTAB核酸抽

取緩衝溶液（100 mM Tris-HCl, 1.5 M NaCl, 20 mM EDTA, 2% 

CTAB （hexadecryltrimethyl ammonium-bromide）, 100 µL 10％ 

sarkosyl，置於55℃水浴作用30分鐘，加熱期間取出震盪數次。

之後加入100 µL 10％CTAB/0.7 M NaCl及100 µL 5M NaCl，置

於65℃水浴10分鐘，加熱期間取出震盪數次。之後加入1/2體積

之氯仿/異戊醇（chloroform/ isoamyl alcohol, CIAA, 24:1 v/v），

劇烈混合至乳黃色後，以12,000 rpm離心5 min，收集含有核酸

之上方水層；再加入1/2體積之酚/氯仿/異戊醇（phenol/CIAA, 

phenol: CIAA = 1:1 v/v），劇烈混合至乳白色，以12,000 rpm 

離心 5 min，收集含有核酸之上方水層。最後加入等體積的異

丙醇（isopropanol），在-20℃沉澱DNA 10 min，高速12,000 

rpm 離心 5 min，收集沉澱核酸，再以70%酒精洗滌沉澱之核

酸以去除殘留之塩類，真空抽氣乾燥處理後，加入100 µl TE 

buffer (10mM pH 8.0 Tris-HCl, 1mM pH 8.0 EDTA) 溶解核酸，置

於-20℃下保存備用。以核酸計算儀（GeneQuant II RNA/DNA 

Calculator; Pharmacia Biotech, Science Park, Cambridge, UK）測定

OD260 讀值，以計算DNA含量，供PCR反應之用。

木棉潰瘍病黑色腫塊組織核酸萃取

此方法依據 Hung  等人發表之核酸抽取方法修改後進

行，採集感染潰瘍病莖幹部黑色腫塊組織，取0.15g組織利

用液態氮於研缽磨碎後，加入0.9 mL CTAB核酸抽取緩衝溶

液（100 mM Tris-HCl, 1.5 M NaCl, 20 mM EDTA, 2% CTAB 

（hexadecryltr imethyl ammonium-bromide）, 100 µL 10％ 

sarkosyl，置於55℃水浴作用 30 分鐘，加熱期間取出震盪數

次。之後以 6000 rpm 低速離心 5 分鐘，取上清液 800 µL，加

入100 µL 10％CTAB/0.7 M NaCl及100µL 5M NaCl，置於65℃

水浴 10 分鐘，加熱期間取出震盪數次。之後加入1/2體積之氯

仿／異戊醇（chloroform/isoamyl alcohol, CIAA, 24:1 v/v），劇

烈混合至乳褐色後，以 12,000 rpm離心 5 min，收集含有核酸

之上方水層；加入 1/2 體積之酚/氯仿/異戊醇（phenol/CIAA, 

phenol: CIAA = 1:1 v/v），劇烈混合至乳白色，以 12,000 rpm 

離心 5 min，收集含有核酸之上方水層。最後加入等體積的異

丙醇（isopropanol）在-20℃沉澱 DNA 10 min，高速 12,000 rpm

離心 5 min 收集沉澱核酸，再以70%酒精洗滌沉澱之核酸以去

除殘留之鹽類，真空抽氣乾燥處理，加入 100 µL TE buffer 溶

解核酸，置於-20℃下保存備用。

病原菌核酸PCR增幅反應

病原菌通用性引子對PCR增幅測試：將純培養病原菌

抽取出來之DNA，以下列通用性引子對ITS5: 5'- GGA AGT 

AAA AGT CGT AAC AAG G -3'；ITS-4: 5'-TCC TCC GCT TAT 

TGA TAT GC- 3'進行增幅，25 µL PCR反應溶液中含：2 mM 

MgCl2、0.2 mM dNTPs mixture、50 ng引子對、1.5 U Tag DNA 

polymerase （Invitrogene, San Diego, CA, USA）、100 ng模板核

酸（template DNA）。PCR反應器所設定之反應程式為：94℃

預熱2 min；再以94℃ 30 sec變性（denaturation），56℃ 30 sec

黏合（annealing），72℃ 40 sec延展（extention）進行30個循

環；最後再以72℃反應5 min使Tag酵素完全作用，即完成PCR
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菌屬真菌可能為造成此兩種病害的病原菌。

材料與方法

病原菌分離培養

採集感染木棉樹潰瘍病樹幹部黑色潰瘍腫塊及苦楝莖部流

膠塊，分別剝取1 × 1cm2 大小樣本數片，用鑷子夾取置於馬鈴

薯葡萄糖瓊脂培養基PDA（馬鈴薯抽出物potato infusion、葡萄

糖glucose、洋菜agar含量為20%、2%及2%，經高溫高壓滅菌，

待溫度稍微降低之後倒入培養皿製備）上，使其於室溫培養

4-7天，切取菌落邊緣之新生菌絲塊（0.5 × 0.5 cm2），移殖到

新的PDA培養基上，待2-3天後重覆移殖一次，等待4-5天後切

取10數片新生菌絲塊，浸泡於ddH2O中作為菌種保存。上述動

作所使用之器具均需高溫高壓滅菌消毒，並全程於無菌通風櫥

內操作，以避免菌種污染。

圖一、行道木棉樹出現黑色潰瘍腫塊病徵，(A)初期，(B)中期及(C)後

期。

Fig. 1.	Canker and black tumor symptoms of Bombax ceiba on the sidewalk, 

(A)early stage, (B)middle stage and (C)late stage.

圖二、苦楝樹皮出現縱裂流膠病徵。

Fig. 2.	Longitudinal split and gummosis symptom on the bark of Melia 

azedarach.



反應，增幅出的產物交由廠商完成定序。

病原菌專一性引子對增幅：採集台北市區六個樣點之木棉

潰瘍病組織，包括青年公園、古亭捷運站、公館商圈、愛國西

路、忠孝東路及中華路福星國小旁，直接萃取核酸後以專一

Lth1 5'-CTC CAG TCA GTA AAC GCA GAC-3' 搭配通用性引子

ITS4進行 PCR增幅試驗，引子序列取自參考文獻(13)。

木棉接種測試

由於樹木生長期長，且觀察本病原菌病徵皆發生於已木質

化之木棉樹皮表面，因此考量在不危害成樹的前提下，切取

木棉樹新鮮枝條，將培養基上已產孢之純培養病原菌切取0.5 × 

0.5 cm2置放於枝條上，觀察病原及病徵發展情形。

結  果

病害症狀

潰瘍腫塊發生在寄主木棉樹皮上，大多數情形下剝除腫塊

可看見內部木材仍健康正常，並無腐朽空洞化情形，故此病原

菌感染範圍較侷限於樹皮表面。而該潰瘍往往伴隨傷口出現，

然後向四周擴展，主幹和側枝枝條皆會遭受侵染。高溫高濕環

境下發生情形較乾燥環境下嚴重，在適宜的環境條件下病斑擴

展迅速。苦楝流膠病之枝幹有蹤裂傷口，傷口處流出琥珀色膠

體，風乾硬化後黏附於樹皮表面，流膠病可能會因為機械損

傷、病蟲害及寒害等原因而發生，本研究之苦楝流膠病樣本在

攜回實驗室後有天牛羽化鑽出，故本苦楝樣本可能因為天牛寄

生造成木材內部腐朽，進而產生傷口再伴隨真菌感染導致流膠

現象發生。

病原菌分離培養

木棉樹潰瘍病：取木棉樹潰瘍病樹幹部黑色潰瘍腫塊，於

PDA培養基上分離出病原菌，菌落邊緣平滑完整，菌絲尖端呈

羽毛狀分岔，菌絲生長初期為白色(圖三A)，數日後轉為灰綠

色(圖三B)，兩周後則完全呈現墨綠色至黑色(圖三C)。

苦楝流膠病：剝取發生流膠病之苦楝莖部流膠硬塊，置於

PDA培養基上數小時後會融解呈果凍狀，分離出之病原菌相十

分單一，呈現出的生長特性如同木棉樹潰瘍病所分離到之病原

菌。
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病原菌鏡檢及分子鑑定

病原菌鏡檢：刮取木棉樹潰瘍病分離到之菌絲置於顯微鏡

下觀察，可以看到卵型或橢圓型分生孢子，初期為透明白色，

成熟後轉為深褐色，中間有橫隔，此為葡萄座腔菌屬真菌之重

要病徵(圖四)。

病原菌通用性引子對�P�C�R增幅及定序：刮取木棉潰瘍病與

苦楝流膠病分離到之病原菌絲，萃取核酸後，以真菌通用性

ITS4/ITS5引子對進行增幅，增幅產物大小約為600bp，將增幅

核酸片段送交廠商定序（明欣生物科技有限公司，台北），

ITS序列定序結果與美國國家生物科技資訊中心(NCBI:The 

National Center for Biotechnology information)之GeneBank基因序

列資料庫進行BLAST演算比對後，顯示兩種病原菌分別為 L. 
theobromae 及 L. pseudotheobromae，序列相似性分別都達到

99%。

圖三、木棉樹潰瘍病於PDA培養基上分離出病原菌，菌絲初期為白色

(A)，數日後轉為灰綠色(B)，兩周後則完全呈現黑色(C)。

Fig. 3. Pathogen fungi isolated from canker tissues of Bombax ceiba cultured 

on PDA medium, the hyphae is white in the beginning(A), then turns 

to grey green in 5-7 days (B), finally convert to black in couple 

weeks(C).

圖四、刮取 L. theobromae 病原菌於顯微鏡下觀察，可以看到卵型或橢

圓型分生孢子，初期為透明白色，成熟後轉為深褐色，中間有

橫隔，此為葡萄座腔菌屬真菌之重要特徵。

Fig. 4. L. theobromae is observed by optical microscope, Hyaline immature 

conidia (arrow 1), mature pigmented conidia with longitudinal 

striations (arrow 2), immature thick-walled conidia (arrow 3), 

immature conidia without longitudinal striations developed.

病原菌專一性引子對增幅

採集台北市區六個樣點之木棉潰瘍病組織，將各樣點組織

直接萃取核酸以Lth1/ITS4專一性引子對(6)進行PCR增幅，該引

子對是以 L. theobromae 核醣體DNA之ITS區域片段所設計之種

專一性引子Lth1，與廣效性引子ITS4配對增幅，目標產物大小

為420bp(6)。結果各樣本皆呈現陽性反應(圖五)，增幅產物片段

大小為420bp，將產物送交廠商完成核酸定序，序列定序結果

於NCBI基因序列資料庫進行BLAST演算比對後，結果亦證實

所增幅之核酸序列為 L. theobromae。

木棉枝條接種

由於樹木生長期長，且本病原菌病徵皆發生於已木質化之

木棉樹皮表面，因此考量不危害成樹的前提下，切取木棉樹新

鮮枝條，將培養基上純培養之 L. theobromae 病原菌切取0.5 × 

0.5 cm2菌絲塊置放於枝條上，可觀察到病原在木棉樹枝條上順

利生長，數周後出現類似黑色腫塊病徵(圖六)，將該腫塊壓碎

置於顯微鏡下，可觀察到深褐色中間有橫隔之成熟分生孢子。
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加以驗證，才能更加確認本病原菌之病原性與相關致病機制。

遭受此病害感染之木棉樹會大量出現黑色潰瘍腫塊影響觀感及

市容，可能導致整棵樹木愈來愈衰弱，嚴重時亦可能造成樹木

死亡。現地觀察黑色潰瘍病徵時可發現到黑色腫塊常常伴隨外

傷或是修枝產生的斷點出現，由於該病原菌會產生大量分生孢

子進行傳播，因此有可能藉由風力或是雨水噴濺，再經由樹木

傷口侵入造成病徵，因此，選擇適當的修枝時機，例如避開梅

雨季或颱風季節，並避免造成過大傷口，必要時在修枝斷點施

以保護性藥劑，可能可以減少病原傳播機率，而防治藥劑的選

擇方面，根據植物保護手冊，依普同水懸劑及枯草桿菌為此病

原菌之建議防治藥劑，但由於手冊登載使用標的對象為檬果及

木瓜果實，因此，該兩種藥劑對於樹木上之 L. theobromae 病

原菌防治效果則有待進一步測試。

在分離病原研究過程中值得注意的是，該病原菌在高於室

溫培養時生長十分快速，而近年來，台灣本島氣溫逐年升高，

加上豪大雨及颱風發生情形相當普遍，是否由於氣候因素造成

該病害生長活躍，而豐沛的雨水促使其廣泛傳播，因而造成大

範圍的發生是一個值得探究的問題。此外，在進行木棉潰瘍病

調查時可觀察到每株樹木出現之病徵不盡相同，有些樹木腫塊

範圍大且造成樹皮變形嚴重，有些則較為輕微，腫塊較不明顯

且發病範圍亦較侷限，是否有不同病原品系造成致病力的差

異，亦或是不同木棉品系具有不同的耐抗病力則值得進一步探

討。在防治策略上，一般潰瘍病的防治處理為刨除病徵處，必

要時施以保護性藥劑或樹木癒合劑，但木棉潰瘍病的處理可能

就必須加以斟酌，因為其病原特性是發病範圍廣而淺，通常較

侷限於樹皮表面而不至於造成樹木立即死亡，但如果進行大面

積的病徵組織刨除則可能反而造成樹木環狀剝皮，進而導致樹

木死亡，因此，若感染範圍過大則不宜採取傳統之擴創防治作

法。

與木棉潰瘍病原之近緣病原菌 L. pseudotheobromae 可

能是造成苦楝流膠病的病原菌，L. pseudotheobromae 由於

型態與核酸序列皆與 L. theobromae 非常近似，因此一開始

被鑑定為 L. theobromae，直到近年才被單獨分離出來，L. 
pseudotheobromae 同樣具有廣泛的寄主範圍，但國內尚未有

該病害之研究報告發表。另外，有趣的是，有國外研究報告指

出本病原菌發酵產生之活性物質，對於白粉病及雜草具有抑制

效果，可進一步研究開發提供防治應用。流膠病可分為生理性

和病原性流膠，生理性流膠是樹膠流出後，腐生菌由傷口侵入

造成病部腐爛，病原性流膠則是病菌從傷口或側芽侵入枝條後

潛伏感染，次年造成樹皮開裂而溢出膠液。而苦楝的流膠現象

屬性還需進一步釐清，對樹體造成的影響也尚需要更多證據加

以證實，但可確定的是，流膠現象一般伴隨著腐朽或是外力傷

口發生，減少不當修剪、注意環境棲地的排水問題以及避免割

草機的傷害，皆能減少流膠病發生的機會。另一個有趣的現象

是，當苦楝流膠硬塊置放於馬鈴薯洋菜培養基上後，數十分鐘

內該流膠硬塊便會軟化融解，是什麼原因造成此現象則是值得

進一步探討的問題。

病害病原確定後，未來可進行相關防治研究及健康管理策

略的擬定，例如修剪季節的選擇，雨季前預防性施藥的可行

性，傷口保護藥劑的使用、棲地的排水效能監測及樹體保護裝

置的設置等，將有助於降低此類病害發生情形。

討　論

樹木潰瘍病主要由真菌侵染所致，在引起病害的多種病原

真菌中，葡萄座腔菌屬(Botryosphaeria spp.)是重要的一屬。該

屬真菌屬於座囊菌綱(Dothideomycetes)，是一類世界性分佈的

真菌，種類非常豐富，寄主範圍十分廣泛。本研究報告中從木

棉潰瘍病所分離出之 L. theobromae 病原真菌，已被鑑定可造

成多種植物病害，包括芒果、木瓜、柑橘果實蒂腐病、香蕉軸

腐病、萊豆苗莖枯病、番石榴果腐病、蓮霧黑腐病、波羅蜜

果腐病等。木棉潰瘍病已在全台灣普遍的發生，本研究結果

顯示具有廣泛寄主範圍的 L. theobromae 很可能是造成此病害

的病原菌，包括染病樣本分離出的純菌株，分子定序比對結

果，及各地病徵樣本核酸專一性引子對檢測結果，皆指出 L. 
theobromae 極可能為造成木棉潰瘍病的病原菌。但由於樹木生

長期長且本病原菌病徵皆發生於已木質化之木棉樹皮表面，因

此考量不危害成樹的前提下，本研究採取離枝接種實驗，結果

會產生類似的黑色潰瘍腫塊病徵，本結果雖顯示 L. theobromae 

很可能是造成木棉潰瘍病的病原菌，但未來仍須以柯霍氏法則

圖五、採取台北市區六個樣點之木棉潰瘍病組織，直接萃取組織核酸

以Lth1/ITS4專一性引子對進行PCR增幅，結果各樣本皆呈現陽性

反應，增幅片段大小為420bp。

Fig. 5 Collect canker tissues of Bombax ceiba from six plots in Taipei city, 

extract DNA and subject to PCR reaction by specific primer pair Lth1/

ITS4. All samples show positive results with PCR products of 420bp.

圖六、將培養基上純培養之 L. theobromae 病原菌切取0.5 × 0.5 cm2置

放於枝條上，可觀察到病原菌在木棉樹枝條上順利生長，數周

後出現類似黑色腫塊病徵。

Fig. 6. Inoculate twigs of Bombax ceiba by pure cultured L. theobromae, the 

pathogen grew well and developed black tumor symptoms in several 

weeks.
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ABSTRACT
Huang, Y.-H., Hung, T.-H., Chen, C.-H., Wu, M.-L., Wang, L.-J., 

and Liu, T.-Y. 2016. The probable pathogens cause canker disease 

of Bombax ceiba and gummosis of Melia azedarach belong to 

Botryosphaeria spp. in Taiwan.  J. Plant Med. 58(1):39-44.

Canker diseases of trees are caused by fungal pathogens, 

among them Botryosphaeria  spp.  is  one important  group. 

Botryosphaeriaceae is a genus-rich family in the Dothidiomycetes, 

containing numerous species with a cosmopolitan distribution. Some 

of the genera are important pathogens of fruit and woody trees 

causing symptoms such as leaf spot, dieback, stem-end rot, fruit 

rot, gummosis and cankers that can result in tree mortality. Most 

members of the Botryosphaeriaceae have a broad host range, and 

have been recognized as successful opportunistic pathogens that 

occasionally cause extensive disease symptoms when their plant 

hosts are subjected to unfavourable conditions. Common related 

diseases include dieback of Thuja orientalis, stem end rot of papaya 

and mango fruit, stem canker of guava, and gummosis of peach 

trees, plums and cheery trees. In recent years, trees emerged dieback, 

canker, gummosis and longitudinal crack symptoms frequently in 

Taiwan, for example, the canker and black tumors on Bombax ceiba 

and Gummosis on the bark of Melia azedarach, which are never 

been investigated or discussed by domestic research articles. Two 

fungal pathogens were isolated from theses two diseased samples 

and subjected to molecular identification, the results showed 

two Botryosphaeria spp., Lasiodiplodia theobromae and L. 
pseudotheobromae, are very likely responsible for the two diseases. 

Canker disease of Bombax ceiba occurs prevalently in Taiwan, the 

infection of the trunks and stems resulting in black tumors developed 

extensively, inaesthetic appearance, and may cause the decline of the 

host then can result in tree mortality at last. On the other hand, the 

relative species, L. pseudotheobromae, could be the pathogen that 

cause Gummosis of Melia azedarach. We can progress associated 

control research and draft health management strategy after verifying 

pathogens, which will contribute to reduce the occurrence of these 

diseases.
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